A Bizottsag véleménye
Neparaczki Endre "A honfoglalok genetikai szarmazasanak és rokonsagi viszonyainak

vizsgalata archeogenetikai modszerekkel" cimii PhD értekezésérol

A kritikai észrevételek kisebb hanyada a vizsgalt anyag genetikai tulajdonsagaival és a mintak
reprezentativitasdval kapcsolatos — ezeket fogalmazta meg Vellainé dr. Takéacs Krisztina

opponens.

A Bizottsag ugy itéli meg, hogy a kritikai észrevételek tobbsége az irasban benyujtott harom
hozzaszolas, €és a szobeli vita alapjan, az eredményekbdl levonhatd kovetkeztetések
munkatars, dr. Mende Balazs Gusztav tudomanyos fomunkatars, mindketten az MTA BTK
Régészeti Intézetének munkatarsai, illetve dr. Rona-Tas Andras akadémikus, Egyetemiink
professor emeritusa, valamint dr. Felfoldi Szabolcs tudomanyos munkatéars és dr. Kulcsar

Valéria habilitalt egyetemi docens az SZTE BTK Régészeti Tanszékrdl fogalmaztak meg.

Az irasban és szoban hozzaszolok megallapitottdk, hogy a Jelolt értekezésének 5., Az
eredmények értékelése cimii fejezet harmadik (utolsd) alfejezetében (65-69. oldalak) olyan
kovetkeztetéseket von le, amelyek a genetikai vizsgalatok adataira kozvetleniil nem
tamaszkodnak. Ilyenek a magyarsag Ostorténetére vagy a finnugor nyelvelméletre vonatkozo,
a hozzaszo6lok altal erdsen kritizalt kovetkeztetések. Ezek némelyikére szakmaspecifikus
birdlatdban mar Vellainé dr. Takacs Krisztina is utalt, azonban teljes kifejtésiiket a
torténész/régész/nyelvész  képzettségli  hozzaszolok  tették meg. Az ilyen, a
tarsadalomtudomanyok  teriiletére  t4jékozatlanul  elkalandozd6  megallapitasok  é€s
kovetkeztetések alaptalansagara — és ennélfogva karos voltdra — mindegyik hozzaszo6l

egyértelmiien és egybehangzdan ramutatott.

A Jelolt fenti, a disszertacio 5. fejezetében megfogalmazott kovetkeztetéseivel kapcsolatban a
Bizottsag az opponens €s a hozzaszolok kritikai észrevételeivel ért egyet. A disszertacio
megbeszelésének a finnugor nyelvelméletre és a magyarsag eredetére vonatkozd része
pontatlan vagy egyenesen hibas forrasokbol épitkezik. A Bizottsag felhivja a Jelolt figyelmét

a kompetens véleményalkotéas fontossagara.

A Bizottsag megallapitja, hogy az értekezés moddszertanat és célkitlizéseit illetden

természettudomanyos munka, amelynek alkalmazott (molekularis biologiai/genetikai)



modszereivel, az adatok reprodukélhatosagaval vagy genetikai alapon torténd értékelésiikkel
kapcsolatosan nem meriilt fel komoly hianyossag. Az eredmények két nagytekintélyii, nivos
nemzetkozi folyodiratban jelentek meg, nemzetkozi szakmai biralaton atestek. A publikaciok a
genetikali eredményeket Osszegzik, nem tartalmazzdk a hozzaszolasok altal tamadott
kovetkeztetéseket. A Jelolt az eredményekre vonatkozd kérdésekre aktiv vita soran érdemben

valaszolt.

A Bizottsag véleménye szerint az értekezés elsOsorban természettudomanyos munka,
amelynek eredményei az archeogenetika Uj adatainak mindsiilnek. Emiatt a Bizottsag az

értekezést tdmogatja, s a tudomanyos fokozat odaitélését a jelolt szamara javasolja.

A Bizottsag ) tudomanyos eredményeknek az aldbbiakat fogadja el:

1. PCR-alapu eredmények: a Karos III temetd 19 sirjabol 17 lelet mtDNS haplotipusat
sikeriilt megallapitani €s haplocsoportokhoz rendelni. Az eredmények 13 kiilonb6zo
haplotipust mutatnak, amelyek 7 haplocsoportba sorolhatdk, ezek kozott dzsiai €s eurdpai

eredetiek is talalhatok.

2. A Karos III temet6hoz tartozd 4 egyén Y haplocsoportjat is sikeriilt meghatarozni, ezek
koziil kettdé az eurdpai eredetii R1blb, kettd pedig a szintén Eurdpahoz kothetd I12a
haplocsoportba tartozik.

3. A fenti két R1blbl haplocsoportba sorolt férfir6l 10 autoszomalis STR marker

vizsgalataval megallapitottak, hogy apai 4gon rokonok lehettek.

4. Dusitassal kombinalt Gjgeneracios szekvenalassal 89 lelet teljes mitokondrialis genom
szekvenciajat hatdroztdk meg. A 89 minta tartalmazta a Karos [-1I-III temetOk anyaganak
tobbségét (a Karos II esetében 44 mintat dolgoztak fel sikerrel), valamint més honfoglalas
kori temetdék néhany leletét. Néhany kordbban Raskod Istvan csoportja altal vizsgélt minta
esetén a kiilonbozé modszerekkel kapott eredményeket 0ssze is hasonlitottdk és kimutattak,
hogy az NGS modszerrel nagyméretii szekvencidk szinte hibamentesen hatdrozhaték meg,
ami nagysagrendekkel emeli a szekvenciabol levonhatd kovetkeztetések pontossagat. Tobb
esetben kozeli rokonsagi viszonyokat (pl. anya/gyerek, testvér/unokatestvér) s

valoszinlisitenek. Az NGS-el kapott haplotipusok nagyfelbontast bioinformatikai elemzése a



vizsgalt leletek 31-37%- at kelet-/bels6-dzsiai, 28-38%-at skandindv-german, 6%-at

kaukazusi/kozel-keleti szarmazasunak valoszinusiti.



